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Travail collaboratif des étudiants de 
Licence et Master de différents 

parcours de la génération à 
l'analyse des données
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1/ Séquençage, Assemblage et Pangénomique (ASFL/FS) 
Table de ronde sur la pangenomique est à prévoir (date à venir).
   

2/ Analyse d'expression de gènes – transcriptomique (TC/AB)
 
 
3/ Transcriptomique en cellules uniques (JC)

4/ Transcriptomique spatiale (Arthur Talman) 
Lundi 23 Novembre 2026 @ 36.01

Programme de l'UE – Bioanalyse, transcriptomique 

Pour chaque partie, au moins un mini-projet sera à rendre. Ce mini-
projet pourra correspondre à un rapport bibliographique, un 

rapport de TP ou d'un projet. 



  

Visite de la Plateforme MGX

● RDV le 16 Décembre 2026 à 13h15



  

1/ Séquençage, Assemblage et Pangénomique (ASFL/FS) 
Table de ronde sur la pangenomique est à prévoir (date à venir).

7 septembre – 13h15- 16h30 (Reconnection – ASFL/CB/CS)
14 septembre – 13h15-16h30 (Intro pangénomique – SF/MM)*
21 septembre – 13h15-16h30 (Présentations approches/projet 
Pangénomique)*
23 septembre – 13h15- 16h30 (Projet Pangénomique)
23 novembre – 16h45 – 18h15 (Intervention de Arthur Talman) 
16 décembre à partir de 13h15 (Visite plateforme MGX)*

*3 mini-rendu de projet: 
- Approches de séquençage (Présentation de 5 min) (25%)
- CR TP pangenomique avec SF (25%)
- mini-rapport : “Du séquençage à la pangénomique” (50%)

   



  

On se reconnecte …. cluster 
NGStc

https://ngstc.iutms.umontpellier.fr/

https://ngstc.iutms.umontpellier.fr/
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